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	Fecha del CVA 
	 02/09/2025



Parte A. DATOS PERSONALES
	Nombre y apellidos
	María Ángeles Martínez Balbás

	DNI/NIE/pasaporte
	10061164K
	Edad
	63

	Núm. identificación del investigador
	Researcher ID
	 

	
	Código Orcid
	 0000-0003-0173-0964



A.1. Situación profesional actual 
	Organismo
	 

	Dpto./Centro
	Instituto de BIología Molecular de Barcelona 

	Dirección
	Baldi Reixac 15 

	Teléfono
	 934034961
	correo electrónico
	mmbbmc@ibmb.csic.es

	Categoría profesional
	Profesora Investigación CSIC 
	Fecha inicio
	10 junio 2025

	Espec. cód. UNESCO
	241500 

	Palabras clave
	Regulación transcripcional, cromatina, epigenética, neurogénesis, enfermedades neurodesarrollo, discapacidad intelectual 



A.2. Formación académica (título, institución, fecha)
	Licenciatura/Grado/Doctorado
	Universidad
	Año

	Licenciada en Farmacia	
	Santiago de Compostela
	1985

	Dra en Ciencias
	Politécnica de Cataluña
	 1990 



A.3. Indicadores generales de calidad de la producción científica (véanse instrucciones)

Número Sexenios: 6
Fecha de Concesión del último Sexenio: 2022
Tesis Doctorales dirigidas: 12 (12 defendidas y 2 en curso)
Publicaciones en Q1: 44
Indice h "SCOPUS": 29

Parte B. RESUMEN LIBRE DEL CURRÍCULUM (máximo 3500 caracteres, incluyendo espacios en blanco)

María Ángeles Martínez Balbás, es Doctora en Ciencias por la U. Politécnica de Cataluña (1990). Su actividad investigadora ha girado en torno a la comprensión de la estructura y la función de la cromatina a diferentes niveles y en diferentes contextos fisiológicos. En sus trabajos pre y postdoctorales bajo la dirección del Dr. F. Azorín ha analizado diferentes conformaciones del DNA y su relación con la estructura de la cromatina (Martínez-Balbás et al., 1990, Biochemistry; 1993, NAR;1995, NAR). Becas: FPU, CSIC y EMBO.
	Durante su primer período postdoctoral en los Institutos Nacionales de la Salud (NIH), USA (1993-1997. Becas Fulbright y Fogarti) y bajo la dirección del Dr Wu, ha estudiado los cambios que experimenta la cromatina durante la mitosis y sus consecuencias en la transcripción génica (Martinez-Balbás et al., 1995, Cell). Además, durante este período ha explorado cómo la cromatina es alterada por la acción de complejos remodelantes dependientes de ATP, identificando y caracterizando uno de los primeros remodelantes conocido como NURF (Martínez-Balbás et al., 1998, PNAS).
	 En una segunda etapa postdoctoral en el J Gordon Institute, Cambridge (UK) (1997-1999. Beca EMBO), en el laboratorio del Dr Kouzarides, ha estudiado el papel fisiológico de las modificaciones postraduccionales de las histonas (Martínez-Balbás et al., 1998, EMBO J; 2000, EMBO J). 
	Cabría destacar el carácter pionero de las líneas desarrolladas durante los períodos postdoctorales: en el primer caso caracterizando complejos remodelantes de la cromatina en el momento en que se estaban describiendo y en el segundo identificando los primeros enzimas que acetilan las histonas y estudiando su papel fisiológico.  
	Tras su incorporación al Instituto de Biología Molecular de Barcelona, IBMB-CSIC (2000-presente), sus trabajos han girado en torno al estudio de la contribución de los factores epigenéticos, en la homeostasis celular y en el control de los programas transcripciones durante neurogénesis. Utilizando como modelos células madre neurales (in vitro) y el tubo neural del embrión de pollo (in vivo), el grupo ha desarrollado y desarrolla las líneas que se describen a continuación:
	.- Análisis del papel de las acetiltransferasas P/CAF y CBP/p300 en la homeostasis y la transformación celular (Santos-Rosa et al., 2003, NAR; Valls et al., 2007a, JBC; 2007b, NAR; Sanchez-Molina et al., 2014, Carcinogenesis).
	.- Estudio del papel de la metilación de las histonas en el establecimiento de la identidad celular. El trabajo del grupo ha permitido identificar vías de señalización que cooperan con los enzimas responsables de la metilación/desmetilación de la histona H3 (H3K27me3) en el control de la neurogénesis temprana (Akizu et al., 2010, Development; 2016a, Open Biology; 2016b, Neurogenesis; Gracia et al., 2023, Nature Comm; Estarás et al., 2012, Development; 2013, MCB). Fueyo et al. 2016, Cell &Tis; 2018 NAR; Vicioso-Mantis et al., 2022, Int J Mol Sci y Nature Communications).
	.- Identificación  y caracterización de los factores epigenéticos implicados en discapacidad intelectual, Se ha hecho hincapié en el estudio de las desmetilasas de histonas PHF8 y PHF2 mostrando que contribuyen a mantener la integridad y estructura del genoma (Asensio-Juan et al., 2012, NAR; 2017, NAR; Pappa et al., 2019, PNAS; Iacobucci et al., 2021, Development; Aguirre et al., 2024 EMBO R; ).
	En conjunto, el trabajo desarrollado por el grupo liderado por la Dra. Martínez-Balbás ha ayudado a comprender las bases moleculares de la función de la cromatina en desarrollo neural, tanto en un contexto fisiológico como patológico.


Parte C. MÉRITOS MÁS RELEVANTES (ordenados por tipología)

C.1. PUBLICACIONES
En los últimos 10 años el grupo ha publicado 21 artículos, un capítulo de libro y un artículo de divulgación. De ellos, uno ha sido "Portada" del número y otro ha sido resaltados en su revista. Entre ellos destacamos las 10 siguientes:	
	1.- Aguirre S et al. Martínez-Balbás MA. (2024) PHF2-mediated H3K9me balance orchestrates heterochromatin stability and neural progenitor proliferation. EMBO R. 25(8):3486-3505. IF: 9,07  https://pubmed.ncbi.nlm.nih.gov/38890452/

2.- Gracia-Diaz C et al., Martínez-Balbás MA, Akizu N. (2023) Gain and loss of function variants in EZH1 disrupt neurogenesis and cause dominant and recessive neurodevelopmental disorders. Nature Commun. https://pubmed.ncbi.nlm.nih.gov/37433783/

3.- Vicioso-Mantis M *, Fueyo R*, Navarro C, Cruz-Molina S, van Ijcken W FJ, Rebollo E, Rada-Iglesias A, and Martínez-Balbás MA (2022) JMJD3 intrinsically disordered region links the 3D-genome structure to TGFβ-dependent transcription activation. Nature Commun. 13(1):3263. IF: 16,6
 https://www.nature.com/articles/s41467-022-30614-y

4.- Vicioso-Mantis M, Aguirre S, Martínez-Balbás MA. JmjC family of histone demethylases form nuclear condensates. Int J Mol Sci. (2022), 23(14):7664. IF: 5,92 https://www.mdpi.com/1422-0067/23/14/7664  

	5.- Iacobucci S, Padilla N, Gabrielli M, Navarro C., Lombardi M, Vicioso-Mantis M, Verderio C, de la Cruz X, Martínez-Balbás MA. (2021) The histone demethylase PHF8 regulates astrocyte differentiation and function. Development, 148, dev194951. IF: 6,8
https://pubmed.ncbi.nlm.nih.gov/34081130/

6.- Pappa S, Padilla N, Iacobucci S, Vicioso M, Álvarez de la Campa E, Navarro C, Marcos E, de la Cruz X, Martínez-Balbás MA. (2019).PHF2 histone demethylase prevents DNA damage and genoma instability by controlling cell cycls pregression of neural progenitors. Proc Natl Acad Sci U S A; 116, 19464-19473. IF: 9.58  
https://www.ncbi.nlm.nih.gov/pubmed/31488723

7.- Fueyo R, Iacobucci S, Pappa S, Estarás C, Lois S, Vicioso-Mantis M, Navarro C, Cruz-Molina S, Reyes JC, Rada-Iglesias Á, de la Cruz X, Martínez-Balbás M.A. (2018). Lineage specific transcriptio factors and epigenetic regulators mediate TGFb-dependent enhancer activation. Nucleic Acids Research. 46,3351-3365. IF: 11,14 https://www.ncbi.nlm.nih.gov/pubmed/29438503

8.- Le Dréau G, Escalona R, Fueyo R, Herrera A, Martínez JD, Usieto S, Menendez A, Pons S, Martinez-Balbas MA, Marti. (2018) E proteins sharpen neurogenesis by modulating proneural bHLH transcription factors activity in an E-box-dependent manner. Elife. pii: e37267. IF: 7,6 
https://elifesciences.org/articles/37267

9.- Asensio-Juan, E., Fueyo, R., Pappa, E., Iacobucci, S., Badosa, C., Lois,  S., Balada, M., Bosch-Presegué, L., Vaquero, A.,  Gutiérrez, S., Caelles, C., Gallego, C., de la Cruz, X.,  and Martínez-Balbás, M.A. (2017).The histone demethylase PHF8 is a molecular safeguard  of the IFNγ response. Nucleic Acids Research, 45, 3800-3811. IF: 10,16 https://www.ncbi.nlm.nih.gov/pmc/articles/PMC5397186/
10.- Akizu, N., García, MA., Estarás, C., Fueyo R., de la Cruz, X., and Martínez-Balbás, M.A. (2016). EZH2 regulates neuroepithelium structure and neuroblast proliferation by repressing p21. Open Biology, 4, 150227. IF: 5,36 http://rsob.royalsocietypublishing.org/content/royopenbio/6/4/150227.full.pdf
Capítulo Libro
 	.-"Lysine demethylases: structure, function and disfunction" María Alejandra García, Raquel Fueyo, and Marian A. Martínez-Balbás. (2016) "Chromatin signaling". Editorial: Elsevier. Editores: O. Binda y M.E. Fernández-Zapico. 
.-“Functional epigenetics and epitranscriptomics and their role in hellth and disease.” Barco, A, Gomez, M. Martínez-Balbás M. (2021) Título del libro: Genome&Epigenetics. ISBN:978-84-00-10739-0

Divulgación
"La epigenética controla el desarrollo del sistema nervioso a partir de las células madre"Sociedad Española de Bioquímica y Biología Molecular (SEBBM)-La Ciencia al alcance de la mano. Julio 2014

C.2. PROYECTOS
1.- Referencia del proyecto: PID2021-125862NB-I00
Título: Investigating the role of the histone demethylases PHF2 and JMJD3 providing transcriptional, metabolic and structural information during early neurogenesis. 
Entidad financiadora: Ministerio de Ciencia e Innovación. Convocatoria 2021.
Investigador principal: María Ángeles Martínez Balbás (CSIC)
Duración: 01/09/2022 - 31/08/2025. Financiación recibida: 205.700€. Concedido

2.- Referencia del proyecto: PGC2018-096082-B-I00
Título: Actividad y homeostasis de la cromatina en células madre neurales: caracterización del papel de las desmetilasas de histonas PHF2 y JMJD3. 
Entidad financiadora: Ministerio de Ciencia, Innovación y Universidades. Convocatoria 2018.
Investigador principal: María Ángeles Martínez Balbás (CSIC)
Duración: 01/01/2019 - 31/12/2021. Financiación recibida: 203.000€. Concedido

3. Referencia del proyecto: BFU2015-69248-P
Título: Control epigenético de la neurogénesis: Impacto de las demetilasas de histonas JMJD3 y PHF8 en la función de las células madre neurales, en la neurogenesis temprana y sus implicaciones en discapacidad intelectual.
Entidad financiadora: Ministerio de Economía y Competitividad. Convocatoria 2015.
Investigador principal: María Ángeles Martínez Balbás (CSIC)
Duración: 01/01/2016-31/12/2018. 	Financiación recibida: 171.500 €. Concedido.

4. Referencia del proyecto: BFU2012-34261
Título: Control epigenético de la neurogénesis: Papel de las desmetilasas de histonas JMJD3 y PHF8.
Entidad financiadora: Ministerio de Economía y Competitividad. Convocatoria 2012.
Investigador principal: María Ángeles Martínez Balbás (CSIC)
Duración: 01/01/2013-31/12/2015. 	Financiación recibida: 161.460 €. Concedido.

5. Referencia del proyecto: GRT-2012A/1001 Fondation Jérôme Lejeune. 2012
Título: “Epigenetic defects in mental retardation: role of the histone demethylase PHF8” 
Entidad financiadora: Fondation Jérôme Lejeune. Convocatoria: 2012.
Investigador principal: María Ángeles Martínez Balbás (CSIC)
Duración: 09/09/2012-08/09/2014. 	Financiación recibida: 34.000€. Concedido.

C.3. TESIS DIRIGIDAS

12 Tesis doctorales defendidas por los Drs: Ester Valls (09/03/2006), Sara Sánchez-Molina 29/11/2006), Noemí Blanco-García 15/12/2008), Naiara Akizu 07/05/2010), Conchi Estarás (15/09/2011), Elena Asensio-Juan (30/11/2011), Sergio Lois (18/07/2012), Raquel Fueyo (10/09/2018), Stella Pappa (10/02/2019), Elena Alvarez (12/09/1019), Simona Iacobucci (02/2021) y Marta Vicioso Mantis (09/2022) todos ellas con la máxima calificación. 2 Tesis en fase de ejecución por: Samuel Aguirre y Marta Artés. 

C.4. PARTICIPACIÓN EN TAREAS DE EVALUACIÓN

	Evaluador  del FONCYT. Entidad de la que depende FONCYT. Argentina. 2007-2011
	Evaluador  de base AGAUR. Entidad de la que depende: AGAUR. 2013.
 	Evaluador  de base la ANEP. Entidad de la que depende: ANEP. 2010-2014
	Evaluador de la "European Science Foundation". 2009-2013
	Evaluador de Research Grants Council (RGC) of Hong Kong 2022-presente.
	Evaluador de “Agence Nationale de la Recherche” (ANR) 2023-presente.

C.7. Gestión Actividad Científica
1.- Vicedirectora IBMB-CSIC años 2012-1013
2.- Directora departamento “Genómica Molecular” del IBMB desde septiembre 2019-septiembre 2022.

C.5. EXPERIENCIA EN ORGANIZACIÓN DE ACTIVIDADES DE I+D+I

Organización de los siguientes congresos:
1.- "Cells in Motion" I Workshop IBEC-IBMB". 19/02/2013. 
2.- "Epigenetic mechanisms in health and disease". The Barcelona Conference on Epigenetics and Cancer (BCEC). 24-26/10/2017.

C.6. BECAS Y PREMIOS

.-Beca EMBO en J. Gordon Institute. Cambridge CB2 1QR. 1/4/1997-1/4/1999.
.-Beca Postdoctoral Fogarty en NIH, Bethesda, USA. 1/1/1994-1/4/1997.
.-Beca postdoctoral Fulbright en Los Institutos Nacionales de la Salud (NIH), Instituto Nacional del Cáncer, Departamento de Bioquímica, Bethesda, USA. 1/4/1993-1/1/1994
.-Beca EMBO en la Universidad de Marburg (Alemania) 1/5/1992-1/8/1992
.- Beca Postdoctoral del CSIC en el Centro de Investigación y Desarrollo (CSIC) Barcelona. 1/9/1991-1/3/1993.
.- Beca de Formación del Personal Investigador (FPU) en el Centro de Investigación y Desarrolllo-CSIC de Barcelona. 1/9/1986-31/12/1989.

C.7. OTROS

1.- Miembro de la Network of Excellence del 7 programa marco (FP7) de la Unión Europea la EU llamada EpiGeneSys  WEB:   http://www.epigenesys.eu/en/home
2.- Forma parte del International Nucleome Consortium INC (https://inc-cost.eu/) REdINC: red española del “International Nucleome Consortium” perteneciente a “Redes de Excelencia” 2018.
3.- Forma parte de la nueva red “Conexión Genoma”. CSIC. @GenomaHubCSIC
4.- Miembro ordinario de la SEBBM.
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